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— Die Differenzierung und ideniifizierung von Baklerien
mit klassischen bakieriologischen Methoden sioBt zu-
nehmend an Grenzen, wenn es um Fragen der Stamm-
differenzierung (z.B. Probiotika), des Nachweises gen-
technischer Veranderungen oder um den Nachwels nicht-
kultivierbarer Organismen geht. Molekulare DNA Nach-
weisverfahren gewinnen in dissen Bereichen zuneh-
mend an Bedeutung. Flr einen gentechnisch verander-
ten 8. thermophilus-Stamm wurde eine §35 LMBG-
Methode entwickelt und erfolgreich im Ringversuch
getestet. Der Nachweis der Fermentationsorganismen
in thermisiertem Joghurt 18531 sich ebenfalls {ber mole-
kulare DNA Nachweistechniken durchilihren.

NEVE, H., ZENZ, K.1., KOCH, A, HELLER, K.J.: Neue
molekularbiologische Werkzeuge flr Strepiococcus
thermophilus: Das Lysogeniemodul im Genom des
temperenien Bakteriophagen TP-J34. Vorirag anléfiich
der Tagung der Deutschen Gesellschaft fiir Milchwissen-
schaft am 11./12. September 1997 in Berlin (Milchkonfe-
renz '97), 8. 12.

26 Strepiococcus thermophilus (Molekularbiologie)

Bakteriophagen der Milchsdurebalderien wurden bis-
her vorrangig in Hinblick auf eine oplimierte Phagenresi-
stenz der Starterkuliuren bearbeitet. In jingster Zeit kon-
zenirierten sich die Arbeiten auf die Elablierung geeigne-
ter molekularbiologischer ,Werkzeuge" mit Phagen-DNA.
Temperente Phagen standen dabei aufgrund ihrer beson-
deren Phagenbiologie im Vordergrund, da diese Phagen
(1) ihre DNA gezielt in das bakterielle Genom der Wirtszel-
len integrieren und (2) mit Hiife eines genetischen Schal-
ters (Repressorsystems) den virulenten Vermehrungszy-
klus zugunsten eines lysogenen Lebenszyklus unierbin-
den. Die Gene hierflr finden sich in einem kurzen Ge-
nombereich, der als ,Lysogeniemodul® bezeichnet wird.

Das Lysogeniemodul aus dem Genom des tempsren-
ten Streptococcus thermophilus-Phagen TP-J34 (Genom-
grbfBe: 47 kbp) wurde vollstdndig sequenziert. Mehrere
Leseraster wurden identifiziert, deren abgeleitete Gen-
produkie fir wesentliche Funktionen der lysogenen ,Le-
bensweise" determinieren. Hierzu zéhlen: (1) die phagen-
kodierte Integrase, die die integration des Phagengenoms
in die chromosomale DNA der Wirtszelle durch homologe
Rekombination ermdglicht, (2) der genetische Schalter
des Phagen mit regulatorischen Proteinen (Repressor-
und Antirepressorsystem), (3) ein phagenkodiertes Lipo-
protein, das vermutlich die Oberflache der Wirtszeilen so
verdndert, dall die lysogene Kultur homogen wachst,
wahrend prophagenireie Kulturen aggregieren (lysogene
Konversion), {4} ein weiteres Genprodukt mit Homologien
zu immunitatsproteinen anderer Phagen.

Die 4 funkiionellen Phagengenom-Bereiche sind die
Basis fir weitere Arbeiten (1) zur Konstruktion von ,ort-
spezifischen” Integrationsvekioren (Integrasegen), (2) zur
Etablierung von regulierbaren Genexpressionssystemen
(genetischer Schalter), (3) zur gezielten Verdnderung der
Bakterienoberfliche (Lipoproteingen) und {4) zur Kon-
struktion von phagenresistenten Stammen {immunitéts-
gen des Phagen).

MOLKENTIN, J., PRECHT, D.: Bedeutung von frans-
Hexadecenséuren in bovinen Milchietien und teilhy-
drierten Speisefetten. Vortrag anlaflich der Tagung der
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44 WMilchiett (frans-Hexadecensduren)

Der Verzehr von trans-Fetisduren, insbesondere von
trans-Octadecensauren (frans-C18:1), aus Nahrungsfet-
ten wird mit einer Vielzahi gasundheitlicher Risikenin Ver-
bindung gebracht. In den letzten Jahren wurden teilweise
auch Korrelationen des Gehaltes an trans-Hexadecen-
sduren (frans-C16:1) in menschlichem Plasma oder Feti-
gewebe mit dem Risiko koronarer Herzerkrankungen ge-
funden, die sogar signifikanter sein sollten als flir frans-
C18:1. Da nach bisherigen Untersuchungen terische
Fette generell substantielle Mengen an frans-C16:1 eni-
halten sollen, nicht aber teilhydrierte Speisefette, wurde
gefolgert, daB nur tierische Fette die negativen physiolo-
gischen Effekis hervorrufen.

Anhand siner Vortrennung mittels Silberionen-Dinn-
schichtchromatographie (Ag-TLC) konnte gezeigt werden;
daf3 bei der gaschromatographischen Fettsdurenanalyse
selbst mit 100 m-Kapillarséulen Uberlappungen zwischen
frans-C16:1-Isomeren und gesatiligten C17-Sduren auf-
treten. Somit wurden bel friheren Studien ohne Anwen-
dung von Ag-TLC wahrscheinlich haufig zu hohe frans-
C16:1-Gehalte gemessen.

Es wurden deshalb die Gehalte an trans-C16:1 in 27
bovinen Milchietten und 82 teilhydrierten Speisefetten mit-
tels der Kombination von Ag-TLC und GC neu bestimmi.
Danach kommen in Milchfetten durchschnittich 0,13 %
und in teilhydrierten Margarinen und Brat-/Backietien auf
pflanzlicher Basis 0,04 % bzw. 0,01 % trans-C18:1 vor{n
= 56}, Bezlglich des frans-C16:1-Gehaltes bestehen so-
mit nur minimale Unterschiede zwischen Milchfetten und
tellhydrierten Planzenfetten, die beide nur geringe frans-
C16:1-Gehalte aufweisen.

Dagegen weisen Speisefette, die teilhydriertes Fischdl
enthalten (n = 6), relativ hohe frans-C16:1-Gehalte von
durchschnittlich 1,89 % auf, Des weiteren enthalien diese
Produkie neben den in vielen Fetten vorkommenden frans-
Octadecensduren zusaizlich — im Gegensatz zu bovinem
Milchfett — hohe Mengen an trans-Eicosaensauren (lrans-
C20:1) von durchschnittlich 4,49 %. In fritheren Studien
untersuchte Proben von menschlichem Plasma oder Fett-
gewsbe mit besonders hohem frans-C16:1-Gehalt ent-
hielten also wahrscheinlich auch viel rans-C20:1 und wo-
moglich weitere ungesétligle frans-C22-Sduren, deren
Wirkung bisher weitgehend unbekannt ist.

Theorien Uber eine Assoziation von frans-C16:1-Ge-
halten in menschlichen Lipiden mit dem Auftreten korona-
rer Herzerkrankungen sollten daher hinsichtlich des Bei-
trags einzelner Fette sowie auch der eventuelien Korrela-
tion mit weiteren Fettsduren Uberdacht werden.

SUHREN, G., BEUKERS, R., REICHMUTH, J.: Be-
schreibung von Kriterien zur Beurteilung mikrobio-
iogischer Hemmstofftests. Vorlrag aniéBlich der Ta-
gung der Deutschen Gesellschaft fir Milchwissenschafl
am 11./12. September 1997 in Berin (Milchkonferenz
‘97), 8. 71.

88 Hemmstoffiests (Beurteilungskriterien)

Mikrobiologische Hemmstofftests spielen beim Nach:
weis von Hemmstoffen oder als Suchtests fir das Vor
kommen von antimikrobiell wirksamen Substanzen auf
MRL-Niveau {maximum residue limits) eine wichtige Rol-
le. Unter dem Druck der Festlegung von MRLs fir eine
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